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摘要:目的:采用网络药理学及分子对接技术分析六味地黄丸治疗狼疮肾炎( lupus nephritis，LN)的作用机制。方法:通过
中药系统药理学数据库与分析平台( traditional Chinese medicine systems pharmacology database and analysis platform，TCM-
SP)获取六味地黄丸的成分及相关靶点;从 TTD、OMIM、GENECAＲD等数据库分别获取 LN 的相关靶点并筛选出与六味
地黄丸靶点基因的交集基因;构建蛋白相互作用网络，Ｒ 语言可视化关键蛋白的生物功能和通路富集;分子对接验证六
味地黄丸中主要活性成分与靶点蛋白的结合能力。结果:筛选得到六味地黄丸有效成分 69 种、有效成分靶点 210 个与
LN共同靶点 103个。生物功能涉及对脂多糖、对细菌来源分子的反应和活性氧代谢过程等。通路富集分析主要涉及白
细胞介素 － 17( interleukin － 17，IL － 17)信号通路、肿瘤坏死因子( tumor necrosis factor，TNF) 信号通路、Th17 细胞分化和
缺氧诱导因子 － 1( hypoxia inducible factor － 1，HIF － 1)信号通路等信号通路。分子对接显示核心靶点可与药物有效成分
稳定对接。结论:六味地黄丸可能通过槲皮素、山柰酚、薯蓣皂苷元等多种化学活性成分，多靶点、多通路( IL － 17、TNF、
HIF － 1等信号通路)对 LN起到防治作用。
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Abstract: Objective: To study the mechanism of Liuwei Dihuang Pill in the treatment of lupus nephritis ( LN) by network pharma-
cology and molecular docking technology． Methods: The components and related targets of Liuwei Dihuang Pills were obtained
through traditional Chinese medicine systems pharmacology database and analysis platform ( TCMSP) ． Obtain the relevant targets
of LN from TTD，OMIM，GENECAＲD，and other databases respectively and screen out the intersection genes with the target genes
of Liuwei Dihuang Pill． Build a protein interaction network，and visualize the biological functions and pathway enrichment of key
proteins in Ｒ language． Molecular docking verifies the binding ability of the main active components in Liuwei Dihuang Pills to the
target protein． Ｒesults: 69 active ingredients，210 active ingredient targets，and 103 LN common targets were obtained from Liuwei
Dihuang Wan． Biological functions involve reactions to lipopolysaccharides，bacterial-derived molecules，and reactive oxygen spe-
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cies metabolic processes． Pathway enrichment analysis mainly involved the interleukin-17 ( IL-17) signaling pathway，tumor necro-
sis factor ( TNF) signaling pathway，Th17 cell differentiation and hypoxia inducible factor-1 ( HIF-1) signaling pathway and other
signaling pathways． Molecular docking showed that the core target can be stably docked with the active ingredient of the drug． Con-
clusion: Liuwei Dihuang Pills may play a role in the prevention and treatment of LN through a variety of chemically active compo-
nents such as quercetin，kaempferol，and diosgenin，with multiple targets and multiple pathways ( IL-17，TNF，and HIF-1，etc． ) ．
Key words: Liuwei Dihuang Pill; lupus nephritis; systemic lupus erythematosus; network pharmacology; molecular docking

系统性红斑狼疮( systemic lupus erythematosus，
SLE) 是一种自身免疫功能受限介导的慢性炎症性
疾病，能在不同的血管及组织中引起免疫复合物沉

淀，最终导致器官病变［1］。肾脏受累在 SLE 患者中
很常见，狼疮肾炎( lupus nephritis，LN) 是 SLE 总体
发病率和病死率高的主要危险因素［2］。目前，临床
针对 LN的治疗和预后方面取得的效果有限，肾衰
竭的比例仍然居高不下［3］。中医药具有多靶点、多
系统的调节作用，可作为治疗 LN 的一种重要手段，
但具体分子机制尚不明确。
古代医学中未有 LN 病名的明确记载，而现代

医学将 LN 归属为“红蝴蝶疮”“肾脏风毒”“阴阳
毒”“水肿”等范畴［4］。本病多属素体禀赋不足，阴
阳失调，肾阴本亏［5］。六味地黄丸是临床治疗肾阴
亏虚的代表方剂。有研究表明，其可显著提高环磷
酰胺和糖皮质激素对 LN 的治疗效果，并能有效减
轻使用糖皮质激素和环磷酰胺的不良反应［6］。激
素类药物联合六味地黄丸可通过降低其晚期糖基化

终产物( receptor of advanced glycation end products，
ＲAGE) 、单核细胞趋化蛋白 － 1 ( monocyte chemotac-
tic protein 1，MCP －1) 及分形趋化因子( fractalkine，
FKN) 的表达水平，提高 LN 的治疗效果［7］。另有研
究表明，其还能够有效降低 SLE 患者血清白细胞介
素 － 4 ( interleukin － 4，IL － 4 ) 及单核细胞趋化蛋
白 － 4 ( monocyte chemotactic protein 4，MCP － 4 ) 水
平、恢复辅助性 T 细胞 1 ( Th1 ) 和辅助性 T 细胞 2
( Th2) 免疫平衡［8］。目前，六味地黄丸治疗 LN的临
床研究已得到多方验证，但其具体作用机制尚不清

楚。
本研究通过网络药理学和分子对接的方法，旨

在探究六味地黄丸治疗 LN 的药物有效成分及其潜
在的治疗作用机制，为后续 LN 的相关研究提供理
论依据。

1 资料与方法

1． 1 有效成分的收集与筛选及其相关靶点的获取
使用中药系统药理学数据库和分析平台 ( tradi-

tional Chinese medicine systems pharmacology database
and analysis platform，TCMSP，https: / / tcmsp － e．
com / ) 检索六味地黄丸中熟地黄、山药、山茱萸、牡
丹皮、泽泻和茯苓的化学成分。根据口服利用度( o-
ral bioavailability，OB) ≥30%和类药性 ( drug － like-
ness，DL) ≥0． 18 筛选出六味地黄丸的有效成分的
作用靶点。通过 Uniport 数据库标准化处理获得与
作用靶点匹配的基因。
1． 2 LN 疾病靶点获取 以“lupus nephritis”为关
键词，使用 OMIM ( http: / /www． omim． org / ) 、Gene-
Cards( http: / /www． genecareds． org / ) 、DrugBank ( ht-
tps: / /www． drugbank． ca / ) 等数据库，获取与 LN 相
关的疾病靶点。
1． 3 获取六味地黄丸治疗 LN 相关的潜在靶点
利用在线平台 Venny 2． 1 ( https: / /bioinfogp． cnb．
csic． es / ) 将上述 1． 1 与 1． 2 获得的靶点绘制韦恩
图，交集基因即为六味地黄丸治疗 LN 相关的潜在
靶点。
1． 4 构建潜在靶点的蛋白相互作用( protein － pro-
tein interaction，PPI) 网络 收集 1． 3 获得的潜在
靶点上传 STＲING数据库( https: / /www． string － db．
org / ) ，种属设置为“Homosapiens”，获得 PPI 网络，
并通过 Cytoscape( 3． 8． 2 ) 进一步绘制，节点即有效
成分与疾病潜在的靶点，边即节点与节点之间的相

互关系，构建六味地黄丸治疗 LN 的潜在靶点的网
络关系图。
1． 5 富集分析 使用 Ｒ 语言的“BiocManager”，
“org． HS． eg． db”，“clusterProfiler”等程序包，进行基
因本体( gene ontology，GO) 功能富集分析、京都基因
与基因组百科全书( Kyoto encyclopedia of genes and
genomes，KEGG) 信号通路富集分析，以确定靶基因的
分子功能和作用机制，并通过气泡图将结果可视化。
1． 6 分子对接 筛选得到六味地黄丸中相应的药
物活性成分，通过 PubChem( https: / /pubchem． ncbi．
nlm． nih． gov / ) 下载其对应的 2D 结构; PDB( http: / /
www． rcsb． org / ) 获得核心靶点 3D 结构。使用
AutoDock、Vina软件进行分子对接，利用 PyMOL 软
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件对结果进行可视化处理。

2 结果

2． 1 六味地黄丸有效成分收集、筛选及相关靶点获
取 通过数据库分析获得六味地黄丸组方中的化学

有效成分共计 69 个( 熟地黄 2 个，山茱萸 20 个，山
药 16 个，牡丹皮 11 个，茯苓 15 个，泽泻 10 个) 。通
过 Uniprot数据库对靶点蛋白标准化，共获得六味地
黄丸有效成分靶点基因 210 个。将中药、化合物成
分及靶点导入 Cytoscape 3． 8． 2 中，构建六味地黄丸
组方的化学有效成分及预测靶点的关系网络图，见

图 1。
2． 2 疾病作用靶点获取结果 通过 1． 2 中的数据
库检索获取 LN的相关靶点 1 357 个与六味地黄丸
的 210 个靶点绘制 LN疾病靶点与药物有效成分靶
点韦恩图，见图 2。
2． 3 蛋白相互作用网络的构建 将 2． 2 获得的
103 个交集基因，上传 String在线数据库，通过 Cyto-
scape3． 8． 2，绘制 PPI 网络图，见图 3。共有 103 个
节点和 1 879 条边，获得度中心性( degrree centrali-
ty，DC) 前 10 位的核心基因:蛋白激酶 B1 ( AKT1) 、
血管内皮生长因子 A( vascular endothelial growth fac-
tor A，VEGFA) 、IL － 6、肿瘤抗原 p53 ( TP53 ) 、IL －
1β、转录因子 AP － 1 ( transcription factor AP － 1，
JUN) 、半胱天冬酶 3( CASP3) 、前列腺素 G /H合酶 2
( prostaglandin G /H synthase and cyclooxygenase 2，
PTGS2) 、基质金属蛋白酶 9( matrix metalloprotein 9，

MMP9) 、CXC 趋化因子配体 8 ( CXC chemokine lig-
and 8，CXCL8) ，见表 1。

图 1 中药 －化合物 －靶点网络图

图 2 药物预测靶点与疾病靶点的韦恩图

图 3 六味地黄丸治疗 LN的 PPI网络
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表 1 六味地黄丸治疗 LN的关键靶点
(节点度值排序前 10 位)

编号 靶蛋白名称 度中心性
1 AKT1 83
2 IL － 6 80
3 VEGFA 80
4 TP53 78
5 IL － 1β 76
6 JUN 73
7 CASP3 70
8 MMP9 68
9 PTGS2 68
10 CCL8 65

2． 4 GO 功能、KEGG 信号通路富集分析 采用
GO功能、KEGG 信号通路富集技术，对获得的 103
个参与六味地黄丸治疗 LN 潜在靶点的基因进行宏
观生物学评价。共有 4 481 个 GO功能，包括与对脂
多糖、对细菌来源分子的反应以及活性氧代谢过程
等 3 812 个生物学过程( biological process，BP) 相关;
与膜筏、膜微区及膜区等 245 个细胞成分 ( cellular
component，CC) 密切相关; 与细胞因子受体结合、细
胞因子活性及 DNA 结合转录因子结合等 424 个分
子功能( molecular function，MF) 有关，见图 4。

图 4 六味地黄丸治疗 LN关键靶点的 GO功能富集分析

2． 5 六味地黄丸治疗 LN关键靶点 KEGG信号通
路分析 KEGG分析结果表明，关键靶点参与的信号
通路 242条，主要包括 IL － 17 信号通路、TNF信号通
路、Th17细胞分化、HIF －1信号通路等，见图 5。
其中，在前 30 位通路中，AKT1、JUN、IL － 6、

TP53 和 IL － 1β涉及 15 个以上的通路( 图 6) ，且在
PPI网络核心基因中均位列前 10 位，这表明 AKT1、
JUN、IL － 6、TP53 和 IL － 1β可能为六味地黄丸治疗
LN的关键靶点。
2． 6 活性成分与核心靶点的分子对接 采用分子
对接技术分析六味地黄丸中主要活性成分与
AKT1、JUN、IL － 6、TP53 和 IL － 1β 蛋白的相互作

用。从 PBD数据库中获得靶点蛋白相对应的晶体
结构。分别下载其 PDB Formant 格式文件，运用
AutoDock、Vina软件进行分子化合物依次虚拟对接，
结果见表 2。若结合能小于 － 7 kcal·mol － 1，则表示
具有强烈的结合活性。选取山柰酚 ( MOL000322 )
与 AKT1 ( PDBID: 3mv5 ) ，槲皮素 ( MOL000098 ) 与
JUN ( PDBID: 5t01 ) ，薯蓣皂苷元 ( MOL000546 ) 与
IL － 6( PDBID: 4zs7 ) ，薯蓣皂苷元 ( MOL000546 ) 与
IL － 1β( PDBID: 3ltq) ，薯蓣皂苷元( MOL000546) 与
TP53( PDBID: 5o1h) ，借助 Pymol2． 5． 0 软件分别进
行分子对接可视化分析，见图 7。
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图 5 六味地黄丸治疗 LN的 KEGG信号通路富集分析气泡图

图 6 六味地黄丸治疗 LN的 KEGG弦图

表 2 活性成分与核心靶点的分子对接

活性成分
对接能量 /kcal·moL －1

AKT1 JUN IL － 6 TP53 IL － 1β
MOL000098 － 7． 1 － 8． 6 － 6． 7 － 7． 1 － 6． 3
MOL000296 － 7． 0 － 6． 3 － 6． 6 － 5． 5 － 5． 8
MOL000322 － 8． 1 － 7． 6 － 6． 7 － 7． 8 － 6． 0
MOL000358 － 7． 3 － 7． 7 － 6． 8 － 6． 6 － 5． 9
MOL000422 － 6． 5 － 8． 0 － 7． 0 － 7． 8 － 7． 7
MOL000449 － 5． 7 － 7． 1 － 5． 9 － 6． 0 － 5． 6
MOL000546 － 7． 8 － 8． 6 － 8． 6 － 8． 1 － 8． 0
MOL005430 － 6． 3 － 6． 2 － 6． 6 － 5． 7 － 5． 9 图 7 分子对接模式图
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3 讨论

《类经》曰: “然正本拒邪，正气不足，邪反随之
而入，故曰相引”“盖邪气多有余，正气多不足。”肾
虚是 LN发病的内在因素，而长期使用激素以及细
胞毒类药物，极易产生热毒，内邪、外邪杂至，灼伤营
阴，加重病情发展［9］。
采用网络药理学及分子对接技术揭示六味地黄

丸治疗 LN的协同作用机理，发现六味地黄丸中的
多种药物活性成分可以通过多个靶点蛋白发挥治疗
LN的作用。研究表明，六味地黄丸治疗 LN 的活性
成分包括槲皮素、山柰酚、薯蓣皂苷元、谷甾醇、β －
谷固醇、豆甾醇等。
槲皮素是一种分布广泛且具有多种药理学作用

的黄酮类化合物［10］。研究表明，槲皮素具有抗氧
化、抗炎、抗癌、抗纤维化等多种生物学功能［11］。周
小刚等［12］证明，槲皮素可能通过调节自身免疫，减
少炎症因子生成，抑制补体系统过度激活从而对红
斑狼疮小鼠模型有明显的保护作用。
山柰酚也是一种广泛存在于多种水果、蔬菜以

及中草药等天然植物中的黄酮类化合物，具有抗氧
化、抗炎、抗癌及抑制蛋白激酶等多方面的药用价
值［13］。山柰酚可以增强调节性 T 细胞( Tregs) 的抑
制功能，通过老鼠动物实验发现，其可提高 Tregs 的
叉头盒 P3 ( transcription factor forkhead box P3，
FOXP3) 表达水平，并防止由胶原蛋白引起关节炎的
组织病理改变，同时能减少 PIM1 介导的 FOXP3 磷
酸化 S422，尤其是对一系列炎症性疾病( 如类风湿
关节炎、系统性红斑狼疮和强直性脊柱炎等) 的预
防和治疗提供参考［14］。
薯蓣皂苷元是一种广泛分布于葫芦巴属及薯蓣

属植物中天然甾体皂苷元，常被用作合成甾体药物
的前体［15］。薯蓣皂苷元在降血脂、降血糖、抗氧化、
抗炎和抗增殖活性等方面发挥重要作用［16］。薯蓣
皂苷元可以通过抗氧化、免疫等方面改善庆大霉素
诱导的大鼠肾毒性，血清肌酐、尿素氮、白蛋白和总
蛋白水平升高，尿电解质水平升高，促炎细胞因子、
抗氧化参数显著下降，并表现出明显的剂量依赖性
肾脏保护作用［17］。

GO功能富集分析显示，多个生物学进程涉及
AKT1、JUN、IL － 6、TP53 和 IL － 1β 等核心靶点。其
中，AKT是一种丝氨酸 /苏氨酸蛋白激酶，又叫作蛋
白激酶 B，是磷脂酰激醇 3 －激酶( phosphatidylin －
ositol － 3 － kinase，PI3K) /AKT信号转导通路上控制
细胞增殖、存活和细胞周期的主要下游靶蛋白，同时
磷酸化的 AKT 还可调控下游因子介导炎症反
应［18］。并且可以通过激活 AKT /哺乳动物雷帕霉素
靶蛋白 ( mammalian target of rapamycin，mTOＲ ) 通

路，与 SLE的发病机制密切相关［19］。IL － 6 是重要
的免疫调节因子和炎症因子，可以刺激 B 细胞分
化。实验证明，IL － 6 表达水平与系统性红斑狼疮
发病密切相关［20］。TP53 基因拥有广泛的生物学功
能，生物信息学分析表明，miＲ － 564 在 SLE 患者中
得到了调节，而 TP53 是 miＲ － 564 的核心靶基
因［21］。IL － 1β 是一种多效性免疫调节细胞因子，
它被证明是一种有效的促炎药物，在炎症反应中也
是有重要作用的细胞因子［22］。其也被证明与 SLE
的易感性和活动度密切相关［23］。

KEGG信号通路富集分析显示，六味地黄丸可
通过 IL － 17 信号通路、TNF 信号通路、Th17 细胞分
化和 HIF － 1 信号通路等发挥生物学作用，以影响
LN疾病进程。既往研究发现，狼疮模型小鼠的
miＲ －23b能够通过抑制 IL － 17 /核因子 κB( nuclear
factor kappa － B，NF － κB) 的激活来保护机体，而 IL
－ 17 能降低细胞中 miＲ － 23b 的表达，激活 IL － 17
信号通路，从而促进自身免疫性疾病的发展［24］。
TNF是一种介导自身免疫反应的重要效应因子，在
狼疮患者血清中水平较高［25］。狼疮患者的 TNF － α
信号通路被激活，并通过 NF － κB 激活炎症信号通
路，造成局部炎症暴发、组织损伤坏死和自身抗原暴
露，加速疾病的发生和发展［26］。Th17 细胞分化水
平与 SLE活动度密切相关［27］。潘海峰［28］发现，SLE
患者 Th17 通路相关因子血清水平及 mＲNA 水平表
达均有异常，表明 Th17 通路调节异常与 SLE 的疾
病进展密切相关。HIF － 1 能调控与代谢相关基因
或酶的表达，具有调节免疫细胞分化的作用［29］。通
过上调 HIF － 1 水平，狼疮小鼠模型肾小球系膜细
胞增殖明显，系膜细胞凋亡减少，说明 HIF － 1 能促
进细胞的增殖从而加重狼疮的病理变化［30］。
综上所述，六味地黄丸可能通过槲皮素、山柰

酚、薯蓣皂苷元等多种化学活性成分，对 LN 起防治
作用。

参考文献:

［1］KＲONBICHLEＲ A，BＲEZINA B，GAUCKLEＲ P，et al． Ｒefractory
lupus nephritis: When，why and how to treat［J］． Autoimmun Ｒev，
2019，18( 5) : 510 － 518．
［2］ALMAANI S，MEAＲA A，ＲOVIN B H． Update on lupus nephritis
［J］． Clin J Am Soc Nephrol，2017，12( 5) : 825 － 835．
［3］PAＲIKH S V，ALMAANI S，BＲODSKY S，et al． Update on lupus ne-

phritis: core curriculum 2020［J］． Am J Kidney Dis，2020，76 ( 2 ) :
265 － 281．
［4］严小倩，韩梅，刘琴，等．狼疮性肾炎复发风险的中西医结合预测
研究［J］．中国中西医结合杂志，2019，39( 3) : 299 － 304．
YAN X Q，HAN M，LIU Q，et al． Disease flare patterns and predictors
of lupus nephritis recurrence by Chinese and western medicine［J］．
Chin J Integr Tradit West Med，2019，39( 3) : 299 － 304．

［5］许满秀．狼疮静颗粒改善 MＲL / lpr 狼疮鼠激素治疗后血栓前状
态的实验研究［D］．南京:南京中医药大学，2014．

·9762·



2022 年 12 月 10 日 第 12 期

No． 12 10 December 2022

中 医 学 报
ACTA CHINESE MEDICINE

第 37 卷 总第 295 期

Vol． 37 No． 295

XU M X． Effects of langchuangjing granule on treating the prethrom-
botic state of MＲL / lpr mice aggravated by glucocorticoids［D］． Nan-
jing: Nanjing University of Chinese Medicine，2014．

［6］郑为超，胡顺金，方琦，等．六味地黄丸对激素及环磷酰胺治疗狼
疮性肾炎的干预作用［J］．中国中西医结合杂志，2005，25 ( 11 ) :
983 － 985．
ZHENG W C，HU S J，FANG Q，et al． Intervention of Liuwei Dihuang
Pill on lupus nephropathy treated with cylophosphamide and glu-
cocorticoids［J］． Chin J Integr Tradit West Med，2005，25 ( 11 ) :
983 － 985．
［7］张亚男．六味地黄丸对狼疮肾炎患者糖基化终末产物受体、单核
细胞趋化蛋白 1 及趋化因子 Fractalkine的影响［J］．临床肾脏病
杂志，2017，17( 8) : 499 － 502．
ZHANG Y N． Effect of Liu Wei Di Huang Wan on ＲAGE，MCP － 1
and Fractalkine in blood and urine of patients with lupus nephritis
［J］． J Clin Nephrol，2017，17( 8) : 499 － 502．
［8］赵濛．六味地黄丸治疗红斑狼疮的临床观察［J］． 中国中医药现
代远程教育，2021，19( 4) : 96 － 98．
ZHAO M． Clinical observation on Liuwei Dihuang Pill in the treat-
ment of systemic lupus erythematosus［J］． Chin Med Mod Distance
Educ China，2021，19( 4) : 96 － 98．

［9］王慧娟，梁晓平，宋辉，等．梁晓平从本虚标实分型辨治狼疮性肾
炎经验［J］．中医药临床杂志，2020，32( 3) : 436 － 439．
WANG H J，LIANG X P，SONG H，et al． Experience of Liang Xiaop-
ing in treating lupus nephritis based on syndrome differentiation［J］．
Clin J Tradit Chin Med，2020，32( 3) : 436 － 439．

［10］王叶情，王宇红，邹蔓姝，等． 槲皮素及其糖苷衍生物抗抑郁作
用及其机制的研究进展［J］．中草药，2022，53( 5) : 1548 － 1557．
WANG Y Q，WANG Y H，ZOU M S，et al． Ｒesearch progress on an-
tidepressant effect and mechanism of quercetin and its glycoside de-
rivatives［J］． Chin Tradit Herb Drugs，2022，53( 5) : 1548 － 1557．

［11］蒋海旭，许杰，陆清怡． 槲皮素治疗类风湿关节炎的研究进展
［J］．中国实验方剂学杂志，2021，27( 5) : 243 － 250．
JIANG H X，XU J，LU Q Y． Ｒesearch progress of quercetin in treat-
ment of rheumatoid arthritis［J］． Chin J Exp Tradit Med Formulae，
2021，27( 5) : 243 － 250．

［12］周小刚，李红文，吴景兰．槲皮素对降植烷诱导的红斑狼疮样小
鼠模型的作用［J］． 中国医院药学杂志，2016，36 ( 21 ) : 1869 －
1872．
ZHOU X G，LI H W，WU J L． Effects of quercetin on systemic lupus
erythematosus like mouse model induced by pristane［J］． Chin J
Hosp Pharm，2016，36( 21) : 1869 － 1872．

［13］张雅雯，邵东燕，师俊玲，等．山奈酚生物功能研究进展［J］． 生
命科学，2017，29( 4) : 400 － 405．
ZHANG Y W，SHAO D Y，SHI J L，et al． A review on biological activi-
ties of kaempferol［J］． Chin Bull Life Sci，2017，29( 4) :400 －405．

［14］LIN F，LUO X Ｒ，TSUN A，et al． Kaempferol enhances the suppres-
sive function of Treg cells by inhibiting FOXP3 phosphorylation［J］．
Int Immunopharmacol，2015，28( 2) : 859 － 865．

［15］ACCATINO L，PIZAＲＲO M，SOLíS N，et al． Effects of diosgenin，a
plant － derived steroid，on bile secretion and hepatocellular cholesta-
sis induced by estrogens in the rat［J］． Hepatology，1998，28 ( 1 ) :
129 － 140．

［16］JESUS M，MAＲTINS A P，GALLAＲDO E，et al． Diosgenin: recent
highlights on pharmacology and analytical methodology［J］． J Anal
Methods Chem，2016，2016: 4156293．

［17］MISHＲA P，MANDLIK D，AＲULMOZHI S，et al． Nephroprotective
role of diosgenin in gentamicin － induced renal toxicity: biochemi-
cal，antioxidant，immunological and histopathological approach［J］．

Futur J Pharm Sci，2021，7: 169．
［18］杨彩会，刘启成，董明，等．丝氨酸 /苏氨酸蛋白激酶促进慢性根
尖周炎模型小鼠的骨破坏［J］． 中国组织工程研究，2021，25
( 23) : 3654 － 3659．
YANG C H，LIU Q C，DONG M，et al． Serine / threonine protein ki-
nases can promote bone destruction in mouse models of chronic peri-
apical periodontitis［J］． Chin J Tissue Eng Ｒes，2021，25 ( 23 ) :
3654 － 3659．

［19］CHEN S，WANG Y，QIN H，et al． Downregulation of miＲ － 633 acti-
vated AKT /mTOＲ pathway by targeting AKT1 in lupus CD4 + T
cells［J］． Lupus，2019，28( 4) : 510 － 519．

［20］JAIN S，PAＲK G，SPＲOULE T J，et al． Interleukin 6 accelerates
mortality by promoting the progression of the systemic lupus erythe-
matosus － like disease of BXSB． Yaa mice［J］． PLoS One，2016，11
( 4) : e0153059．

［21］TENG Z Y，LIN X Y，LUAN C Y，et al． The high expression of miＲ －
564 in patients with systemic lupus erythematosus promotes differen-
tiation and maturation of DC cells by negatively regulating TP53 ex-
pression in vitro［J］． Lupus，2021，30( 9) : 1469 － 1480．

［22］SMITH D E，ＲENSHAW B Ｒ，KETCHEM Ｒ Ｒ，et al． Four new
members expand the interleukin － 1 superfamily［J］． J Biol Chem，
2000，275( 2) : 1169 － 1175．

［23］BEHIＲY E G，KAMAL H M，ＲAHMAN A A，et al． Association of
genetic variants of interleukin － 1β gene － 511T/C ( rs16944) and +
3954C /T ( rs1143634) and serum levels of pentaxin ( PTX3 ) and
interleukin － 1β ( IL － 1β) with disease activity of systemic lupus
erythematosus patients［J］． Gene Ｒep，2020，21: 100960．

［24］ZHU S，PAN W，SONG X Y，et al． The microＲNA miＲ － 23b sup-
presses IL － 17 － associated autoimmune inflammation by targeting
TAB2，TAB3 and IKK － Α［J］． Nat Med，2012，18 ( 7 ) : 1077 －
1086．

［25］ZHANG Ｒ J，ZHANG X，CHEN J，et al． Serum soluble CD25 as a
risk factor of renal impairment in systemic lupus erythematosus － a
prospective cohort study［J］． Lupus，2018，27( 7) : 1100 － 1106．

［26］POSTAL M，APPENZELLEＲ S． The role of Tumor Necrosis Factor
－ alpha ( TNF － α) in the pathogenesis of systemic lupus erythema-
tosus［J］． Cytokine，2011，56( 3) : 537 － 543．

［27］MUHAMMAD YUSOFF F，WONG K K，MOHD ＲEDZWAN N．
Th1，Th2，and Th17 cytokines in systemic lupus erythematosus［J］．
Autoimmunity，2020，53( 1) : 8 － 20．

［28］潘海峰． Th17 细胞相关细胞因子与系统性红斑狼疮的发病机制
研究［D］．合肥:安徽医科大学，2010．
PAN H F． Study on the role of Th17 related cytokines in the patho-
genesis of systemic lupus erythematosus［D］． Hefei: Anhui Medical
University，2010．

［29］LIM S，PHILLIPS J B，MADEIＲA DA SILVA L，et al． Interplay be-
tween immune checkpoint proteins and cellular metabolism［J］．
Cancer Ｒes，2017，77( 6) : 1245 － 1249．

［30］YAO F，SUN L，FANG W，et al． HsamiＲ3715p inhibits human me-
sangial cell proliferation and promotes apoptosis in lupus nephritis
by directly targeting hypoxiainducible factor 1alpha［J］． Mol Med
Ｒep，2016，14( 6) : 5693 － 5698．

收稿日期: 2022 － 07 － 11
作者简介:陈一鸣( 1990 － ) ，男，江苏宿迁人，硕士研究生，
主治医师，研究方向:中医药防治风湿免疫疾病。
通信作者:李松伟，男，教授。E － mail: ryanzzdx@ yeah． net

编辑:秦小川

·0862·


